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NATUREZA TECNICA DO DOCU

Este Informativo apresenta os resultados da analise metagenémic
intestinal realizada por meio de sequenciamento de DNA em amost

O conteudo possui carater técnico-cientifico e informativo, na
diagnostico clinico, prescricao terapéutica ou substituicdo da avaliagad
por médico-veterinario habilitado.

A analise baseia-se exclusivamente nos dados mo
submetida, ndo sendo consideradas variaveis clinica
ou demais exames complementares do animal.

A interpretacdo clinica dos achados definicdo de conduta
terapéutica sdo atos privativos do nario responsavel pelo
acompanhamento do animal.

Eventual conversa com meédico- etbiomas tem carater
exclusivamente técnico-informativo e nsulta clinica.

A Petbiomas nao se res s terapéuticas, suplementacao ou

alteragoes dietéticas realiza ¢ao de profissional habilitado.

evolugao cientifi i e dados ou aprimoramento técnico-
lidam resultados anteriormente emitidos,
gue permanece térios vigentes a época da analise.

cos, tabelas e imagens aqui constantes sao
torais (Lei n°® 9.610/1998). E proibida a reproducéo
to por qualquer meio, sem autorizagdo expressa da

Todos o
protegidos
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Andlise:  Microbioma INTESTINAL Espécie: Gato
Coédigo:  1A2B3 Nome: MINGAU
Coleta:  02/02/2026 Raga: SRD
Resultado: 15/03/2026 Responsdvel: Exemplo Exe

Médico(a) Veterinario(a): DRA. Exemplo Exemplo - CRMV 1234567SP

DESCRICAO - A andlise evidenciou os seguintes resultados:

BACTERIAS COMUNS Valor encontrado
Prevotella 9 0,0*

Bacteroides 12,2

Bifidobacterium 0,0
Peptoclostridium 3,9
Blautia

Collinsella

Holdemanella tipo 2
Clostridium sensu stricto 1
Catenibacterium
Megasphaera
Megamonas
Fusobacterium
Romboutsia
Peptococcy,
Sutterella

Clostridia
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Andlise:  Microbioma INTESTINAL Espécie: Gato
Coédigo:  1A2B3 Nome: MINGAU
Coleta:  02/02/2026 Raga: SRD
Resultado: 15/03/2026 Responséavel: Exemplo Exe

Médico(a) Veterinario(a): DRA. Exemplo Exemplo - CRMV 1234567SP

DESCRICAO - A andlise evidenciou os seguintes resultados:

BACTERIAS COMUNS Valor encontrado
Lachnoclostridium tipo 2 1,6
Parabacteroides 6,0*
Ruminococcus torques 0,0
Erysipelatoclostridium 1,7*

Ruminococcus gnavus
Lachnospiraceae tipo 10
Ruminococcus gauvreaduii

Eubacterium hallii tipo 2

*: valores encontrados fora da fai
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Andlise:  Microbioma INTESTINAL Espécie: Gato
Coédigo:  1A2B3 Nome: MINGAU
Coleta:  02/02/2026 Raga: SRD
Resultado: 15/03/2026 Responséavel: Exemplo Exe

Médico(a) Veterinario(a): DRA. Exemplo Exemplo - CRMV 1234567SP

BACTERIAS PREJUDICIAIS Valor encontrado

Clostridium perfringens 2 10,9*

Streptococcus 2@ 0,0
Escherichia coli 23 0,0
Campylobacter upsaliensis 0,0

Clostridioides difficile
Clostridium piliforme
Campylobacter jejuni
Listeria monocytogenes
Salmonella enterica
Staphylococcus aureus

Staphylococcus inter,

ad: associada a disbio
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Andlise:  Microbioma INTESTINAL Espécie: Gato
Coédigo:  1A2B3 Nome: MINGAU
Coleta:  02/02/2026 Raga: SRD
Resultado: 15/03/2026 Responséavel: Exemplo Exe

Médico(a) Veterinario(a): DRA. Exemplo Exemplo - CRMV 1234567SP

OUTRAS BACTERIAS Valor encontrado

Sellimonas 2,1

Eubacterium tenue 1,1
Lachnospira tipo 2 1,1
Paeniclostridium 1,1

Tyzzerella
Colidextribacter
Flavonifractor
Oscillospiraceae uc

Eubacterium coprostanolige
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Andlise:  Microbioma INTESTINAL Espécie: Gato
Coédigo:  1A2B3 Nome: MINGAU
Coleta:  02/02/2026 Raga: SRD
Resultado: 15/03/2026 Responsdvel: Exemplo Exe

Médico(a) Veterinario(a): DRA. Exemplo Exemplo - CRMV 1234567SP

O perfil bacteriano encontrado é compativel com desequilibrio do microbioma intestinal,
com bactérias presentes mas nédo devidamente equilibra

1. MICROBIOMA:
[ ] Equilibrado

0 devidamente equilibradas)

Y A rpretacao dos achados e a definicao de conduta terapéutica
sa. atos privativos do médico-veterinario e dependem da analise
A Jnjunta dos dados clinicos e demais exames do animal.

v
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Espécie: Cochomo
Noma: CARAMELD

A andlise evidenciou os seguintes resultados:

BIC?E_RIPZS_ f_:éﬁl.l NS -Ealor sncnnlrac;o F_.;I;'a saud-.;:s-l

1.5 0,0-422

K 14-415

04" 0,7 -344
Fusobactenum 27 0.5- 20,8
Catenibaclerium 3.2 0,0-203

a1 14-1786
Clostridium sensu stricto 1 0,0 0,0-130
Blawlia 78 09107




CLAUSULA DE NATUREZA TECNIG
DESTINAGAO PROFISSIONAL

Este documento possui carater técnico-cientifico informativd destina-se

exclusivamente a médicos-veterinarios regularmente inscritos no CR

O conteudo nao constitui protocolo clinico obrigatério, dire

ou prescrigao de tratamento.
A interpretagdo dos dados e a definigao g D a sao atos privativos do
meédico-veterinario responsavel pelo pacié

Pectbiomas




de cada grupo bacteriano no
uxilia na contextualizacao
resentados. As informacoes a
evidéncias cientificas atuais e
r exclusivamente informativo.
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ACTERIAS COMUNS

Bacteroides
Exercem papel fundamental na degradagao de carboidratos complexos
outras moléculas benéficas de dificil digestdo por outros grupos bacterianos:
para a regulacdo do sistema imunologico e preyencdo do crescimento de
microrganismos patogénicos. Gatos com Doencga Infla
apresentam niveis reduzidos de Bacteroides, sugerin om a
homeostase intestinal. Gatos com maiores niveis d
peso corporal dentro da faixa ideal.

Bifidobacterium
Género bacteriano benéfico presente no mic al de gatos, reconhecido por

sua contribuicdo na manutencgao da sa j i a dos processos digestivos e

gatos.

Blautia
Possui potencial pro
glicose, produgao
prevencao de d ta bactéria associam-se a obesidade e

manejo adequado da dieta e niveis de

boidratos em gatos. O supercrescimento desta espécie
co de diversas condi¢des de saude, incluindo cardiopatias.

jor” prevaléncia no microbioma intestinal de gatos saudaveis em
les com doencas gastrointestinais. Produz Acidos Graxos de Cadeia
os anti-inflamatérios e fungao energética para as células intestinais. Esta
aumento da diversidade microbiana intestinal. E considerada marcador de
saudavel.

BACTERIAS COMUNS
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Clostridium sensu stricto 1
Associadas a dietas hiperproteicas e hipoglicidicas. Recomendadas parj;
saudavel; porém niveis excessivos podem ser problematicos.

Collinsella
Exercem protecdo contra patdgenos intestinais. Embora benéficas €
moderadas, o crescimento excessivo esta associado a quadros de diarrele
Inflamatdria Intestinal (DII).

Erysipelatoclostridium
Sua abundancia é influenciada por fatores como dietg

Eubacterium hallii tipo 2
Exercem papel importante no microbio
degradacgao de carboidratos complexos e pre
benéficos para a saude intestinal e
obesidade e disturbios metabdlicos
microbioma e saude dos felinos.

gatos, participando da
dos Graxos de Cadeia Curta
A\ssociadas a menor risco de
ideradas benéficas para o

Faecalibacterium

Mais abundantes em gatos el, exercendo funcdo no controle de
processos inflamatérios. Gat atéria Intestinal (DIl), neoplasias
colorretais e outras icas tendem a apresentar niveis
reduzidos de Faec idas pela capacidade de degradar fibras

¢ao contra doencas.

BACTERIAS COMUNS 5



CDpetbior

Lachnoclostridium tipo 2

Encontradas em baixos niveis em gatos saudaveis, onde participam g
a disturbio
Escherichia-

acidos biliares secundarios. No entanto, niveis elevados associan
digestivos e, ocasionalmente, a niveis aumentados de Bacteroide
Shigella.

Lachnospiraceae tipo 10
Normalmente presentes no microbioma intestinal em baixos niveis, porém tendem a ser
mais abundantes em gatos com sobrepeso ou obesidad

Megamonas
Regulam o metabolismo felino, atuando na pr
perda de peso.

encao da

Megasphaera

Produzem compostos anti-inflamatori para a saude do sistema
digestivo. Populagdes moderadas etor contra diarreia poés-
exposicao a patogenos, sendo reco e compostos benéficos
associados a saude intestinal. Tem p ntra doengas e obesidade. No

entanto, niveis excessivos ho de peso. Respondem

positivamente a dietas hipe

Negativibacillus
Auxiliam na degra plexos da dieta. No entanto, niveis

urbios digestivos cronicos como Doenga

S que acessam o trato digestivo. Animais com
Il) frequentemente apresentam deficiéncia desta
el na protecado contra inflamagéao excessiva. Tém sido
Idade, hepatopatias e regulagao do diabetes.

Doenca

tra diversos patdgenos entéricos, incluindo Clostridioides difficile
s de Escherichia coli. Niveis adequados de Peptoclostridium
om melhor fungao digestiva e imunolégica. Deficiéncias desta bactéria
gatos com sobrepeso ou obesidade. Este grupo inclui a bactéria
iranonis (ou Peptacetobacter hiranonis), comumente encontrada no trato
e gatos saudaveis, sendo reconhecido por sua capacidade de modificar
acidos Diliares primarios em acidos biliares secundarios. Estes acidos biliares

BACTERIAS COMUNS 6



em fibras, podendo ser estimulado pela adicao de fibras prebidticas a die

Peptococcus
Gatos com sobrepeso ou obesidade tendem a aprese
bactéria.

Phascolarctobacterium

Podem apresentar-se em abundancia exce

animais com maior sensibilidade a insulig de a insulina refere-se a
capacidade de resposta das células corporz pnio. Elevada sensibilidade a
insulina permite utilizagdo mais eficaz i Dea pelas células, reduzindo a
glicemia. O aumento da representac de estilo de vida saudavel
(exercicio, sono adequado) e modific de carboidratos, aumento
de gorduras insaturadas e fibras soluve ir para melhora da sensibilidade
a insulina.

Prevotella 9
Auxiliam na digesta j . Estdo presentes em quantidades
moderadas na maiq ém, quando em abundancia excessiva,
associam-se a rios. Ha evidéncias de seu possivel

envolvimento e Doenca Inflamatdria Intestinal (DII).

flamatéria e auxiliam na digestdo de carboidratos complexos
ais e frutas. Niveis reduzidos sao saudaveis, porém niveis

anutencdo do peso saudavel em gatos. Niveis elevados, no entanto,
e a condi¢des cronicas como Doenga Inflamatéria Intestinal (DII).

BACTERIAS COMUNS
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Ruminococcus torques
Contribuem para a saude e robustez das células intestinais. No entanto
associam-se a inflamacao intestinal.

Subdoligranulum

doengas digestivas cronicas tendem a apresentar nivel
sendo recomendada, nesses casos, a suplementagca
oligossacarideos (FOS) para suporte da populag

Sutterella
Modulam a fungédo imunolégica. Niveis m m efeito protetor, enquanto
niveis elevados correlacionam-se com diarreia e des alimentares.

%
&

BACTERIAS COMUNS
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[ERIAS PREJUDICIAIS

Campylobacter jejuni
Campilobacteriose ¢ uma infeccdo bacteriana ou intoxicagdo aliment
Campylobacter jejuni ou Campylobacter upsaliensis, manifestando-se co ’
tenesmo, cdlicas ou dor abdominal, letargia e febre, podegdo persistir por uma semana
ou mais. Muitos gatos sédo assintomaticos. A presenca

avaliagao veterinaria.

Campylobacter upsaliensis
Campilobacteriose é uma infecgdo bacteria
Campylobacter jejuni ou Campylobacter

avaliagao veterinaria.

Clostridioides difficile (Associada a dISb
Causa diarreia associada a
sintomas incluem diarreia jarreia cronica recorrente. No trato

difficile. Infecgoes . diffici der a intervengdes dietéticas, mas nao
necessariamente ibioti mo metronidazol. Além de modificagbes dietéticas, o

a disbiose

gastrointestinal de gatos. Embora a maioria das
cepas podem contribuir para o desenvolvimento de
mo gastroenterite, enterotoxemia e intoxicagdo alimentar.
diarreia hemorragica e diarreia crbnica (duragao superior a duas
a-se avaliagdo veterinaria diante de sintomas compativeis. Na

BACTERIAS PREJUDICIAIS
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Clostridium piliforme

Agente etiolégico da Doenca de Tyzzer, com maior suscetibilidade eg
Sintomas iniciais incluem letargia, anorexia, diarreia e desconfo
deteccgao de C. piliforme requer confirmagao veterinaria independente
de sintomas, dado que o diagndstico precoce € fundamental. Emb@
Tyzzer seja relevante para diversas espécies animais, ndo represents
humana.

Escherichia coli ' Associada a disbiose
Comumente encontrada em baixos niveis na maioria dos
mais patogénicas, € mesmo cepas comuns podem ati ndo em
niveis elevados. E reconhecida como agente ca i aes, gatos
e humanos.

Listeria monocytogenes
Causadora de intoxicagao alimentar aes, gatos e humanos. Apés
ingestdo de alimentos  conta ntemente  permanecem
gastrointestinais como

ogenes em amostras fecais,
requer confirmagao veterinaria,
entar fonte de infeccdo. Medidas

mo diarreia, vomito, febre e dor abdominal. A
acgao veterinaria independentemente da presenga

sta em individuos debilitados. Em gatos, infecgcbes cutaneas e de
comuns, podendo acometer outras regides como nariz e anus. Fatores

uer confirmagéo veterinaria independentemente da presenga de sintomas.
diagnosticadas precocemente respondem bem ao tratamento.

BACTERIAS PREJUDICIAIS
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Staphylococcus intermedius
Comumente encontrada na pele e mucosas de caes, gatos e humanos. 4
causar infecgbes oportunistas como pioderma, otite e infecgbes da
detecgao associada a sintomas cutaneos ou urinarios requer avaliag
investigacao de infecgao bacteriana subjacente.

Streptococcus Associada a disbiose

de animais de estimacéo, |nfluenC|ando tanto sua vit
doengcas. Em condigdes fisioldégicas, o supercre
frequentemente atua como marcador de desequilibgi
fendbmeno tem sido particularmente associado g
cronicas, incluindo Doenca Inflamatédria
sensibilidades alimentares e alergias. E fi
para investigacdo destas elevagdes, espé@ ando o historico médico e
sintomas persistentes sugerem condj recorrentes. Embora niveis
elevados de Streptococcus possa i stinal, existem contextos
especificos em que nao represe [ otivo de alerta, como
administragcao recente de probioticos ies de Streptococcus (ex.: S.
thermophilus) ou armazena tras antes da preservagao.

Pesquisas demonstram a n eis elevados desta bactéria.

BACTERIAS PREJUDICIAIS
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TRAS BACTERIAS

Alloprevotella
Auxiliam na digestdo de proteinas e carboidratos complexos da dieta fe
compostos com agao anti-inflamatdria no trato digestivo e sistemicamente.

Dialister

e outras condi¢bes imunomediadas tendem a g

em comparagao com individuos saudaveis.
supercrescimento desta bactéria.

Enterococcus
Algumas espécies demonstram efej j aude intestinal e funcéao
i de Cadeia Curta, com
intestinal, além de participarem
na prevengao do crescime s. E. faecium é comumente

Oscillospiraceae
Podem exercer p

Podem exe pel na saude stinal e no metabolismo de carboidratos.

evidéncias
ude geral dos

sugerem que elas podem ter alguns impactos no microbioma e na
No entanto, mais pesquisas sao necessarias para compreender
sao de seus efeitos e quaisquer riscos ou beneficios potenciais.

OUTRAS BACTERIAS




nadas nao constituem protocolo
orio nem substituem a avaliagcao
ada do médico-veterinario responsavel.

(¥ )petbiomas
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Um microbioma equilibrado sugere uma produgédo adequada de acidos de cadeia

funcdes metabdlicas essenciais, o que explica por que ani
visualmente diferentes podem ambos ser considerad
Suchodolski 2021; Rojas et al. 2024Db)

(Pilla e

|. Consideragdes clinicas descritas na literat

« Em animais assintomaticos, geralm
ecossistema microbiano.

a0 de intervencao direta no

« Em animais sintomaticos, recomend
nao relacionados primaria

de diagndsticos diferenciais
a intestinal:

o Possibilidade de tran a corrente sanguinea sem

0 que pode indicar falhas na
lla et al. 2023)

alergopatias, intolerancias ou doengas inflamatérias

rebioticos e probidticos como suporte adjuvante, quando
indicado

14
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MICROBIOMA DESEQUILIBRADO
(bactérias presentes mas nao devidamente equilibrad

|. Consideragdes clinicas descritas na literatura (Chaitman et al. 2020;
2021; Rostaher et al. 2022; Sugita et al. 2023; Castafieda et al. 2023; RoJ®
2024a):

» Presenca de sinais clinicos gastrointestinais;

« Manifestagbes dermatoldgicas associadas;

« Histérico alimentar e uso prévio de antimicrobianos.

II. Abordagens descritas na literatura cientifica e
» Casos de presenca de bactérias oportunists
espécies de Clostridium/Clostridioides),

o Modulagao com prebidticos (FOS, B
Saccharomyces boulardii (em

o Ajustes dietéticos visando a
2020; Castaneda et al. 2023;

ggias dietéticas e modulagao fermentativa: O uso de

o psyllium) e prebidticos (como a lactulose) é descrito
para estimular a fermentacédo anaerdbica microbiana, resultando
de acidos graxos de cadeia curta que melhoram a motilidade
mbiente eubidtico (Pinna and Biagi 2014; Mackei et al. 2022);
agoes dermatoldgicas — abordagem sistémica integrativa: Devido a

a do eixo intestino-pele, a modulagao do microbioma intestinal por

e bidticos ou transplante de microbiota fecal (TMF) é reconhecida como
estratégia adjuvante promissora para reduzir a gravidade de lesdes e o
urido em doengas como a dermatite atopica canina (Salem et al. 2018; Sugita
et al. 2023).

15
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Perfil compativel com redugao de diversidade microbiana ou auséncia rt
bacterianos frequentemente descritos em populagdes saudaveis.

8 de grupos

Em quadros de baixa diversidade, o objetivo n&o é apenas "adicionar bactérias", mas

< plo espectro ou com agao
anaerodbica (como metronidazol e tilosina) eda rapida e drastica na
riqueza, diversidade e uniformidad omi an et al. 2020; Pilla e

Suchodolski 2020);
« Enteropatias Crénicas: Animais c sri@intestinal (Dll) ou
enteropatias crénicas exibe consist riqueza de espécies e maior

acidos graxos de a interrupgao do metabolismo de acidos

biliares (Pilla e
« Outras Asso 1 Alg i , Miteratura associa a reducao de
yrbios neurologicos, raga, idade, sexo,

Ioticos” (Pro, Pré e Simbidticos):

: O uso de Saccharomyces boulardii demonstrou aumentar a
munidade microbiana em modelos de colite, ajudando a restaurar
em causar disrupgdes globais (Gao et al. 2023);

ultiespécies: Suplementos contendo multiplos géneros (como
cillus, Bifidobacterium e Pediococcus) podem aumentar seletivamente

s benéficos e melhorar a uniformidade do microbioma (Tanprasertsuk et
021; Atuahene et al. 2024);

rebiodticos: Fibras fermentaveis como FOS, MOS, inulina e beta-glucanos sao
recomendadas para nutrir microrganismos benéficos nativos e estimular a
produgédo de metabdlitos protetores (Perini et al. 2023; Smith 2025). 16

o Probi
riqueza
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« Ajustes dietéticos visando maior complexidade fermentativa:

o Aintroducgao de fibras soluveis (como psyllium) e prebidticos aj
ambiente favoravel para bactérias fermentativas que produze
acetato (Bonazzi et al. 2024; Smith 2025);

o Estudos mostram que o tipo de dieta altera significativamente
sendo que dietas menos processadas podem favorecer uma ma
microbiana em alguns casos (Castafieda et al. 2023).

« Em casos selecionados e refratarios, transplante de
conforme critérios clinicos individualizados. Estudos

em secundarios (Chaitman e Ga

17
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